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教育经历
• 博士研究生：计算机科学

– 英国谢菲尔德大学 01.2024 –至今

• 理学硕士：机器人学 (Robotics)
– 英国谢菲尔德大学；优等学位（Distinction） 09.2021 – 09.2022

• 工学学士：飞行器设计与制造工程（卓越工程师计划）
– 北京理工大学；优秀毕业论文 09.2017 – 07.2021

工作经历
• AI Research Engineer – Centre for Machine Intelligence, University of Sheffield 09.2023 –至今

– 牵头并参与神经影像、精准医疗、癌症、蛋白质科学及分子建模等方向的多模态人工智能研究。

– 负责模型、数据集、评估方案、可解释性方法及可复现科研软件的研发与落地。

– 协调临床、生物医学及其他跨学科合作者的技术工作，推动研究任务按计划交付。

– 参与跨机构基金申请及开放科研基础设施建设。

• 智能制造人工智能算法工程师（实习）–哈尔滨工业大学重庆研究院 11.2022 – 07.2023

– 牵头开发面向半导体晶圆异常检测，注塑件外观异常检测，软性材料印刷质量检测等的机器学习方法。

– 优化模型检测性能与计算效率，提升方案的实际应用能力。

– 参与面向智能制造场景的基础模型架构研发。

– 参与工业异常检测上下游流水线的嵌入设计。

专业技能
• 人工智能与机器学习：多模态学习、科学智能（AI for Science）、基础模型适配、视觉 –语言预训练、图学习、智能体人
工智能及生成式建模。

• 模型评估与分析：基线方案设计、独立队列验证、亚组分析、模型解释、因果分析及基准评测。

• 科研软件工程：Python、PyTorch生态、scikit-learn、Hugging Face、Git/GitHub、Linux、Docker、自动化测试、持续集
成、Python软件包发布及 FAIR科研流程。

精选科研项目
• Neuropathic Pain Drug-response Prediction –代码

– 牵头设计并基于 PyTorch实现多模态学习框架，融合静息态 fMRI时间序列与功能连接信息。

– 将基于 UK Biobank数据预训练的基础模型适配至小样本临床队列。

– 针对两个临床数据集设计基线方案与评估流程，并开展亚组层面的模型解释分析。

– 将模型学习到的模式与医学、生物学研究发现及相关理论进行对照验证。

• MeDSLIP: Medical Vision–Language Pre-training –代码 |模型

– 牵头面向细粒度医学图像 –文本对齐的模型设计、实现、实验与发布。

– 系统评估零样本学习、迁移学习与微调性能。

– 开源代码及预训练模型，支持外部复现与二次开发。

• Parkinson’s Disease Risk-factor Analysis
– 牵头 UK Biobank潜在帕金森病风险因素研究中的机器学习工作。

– 综合采用预测建模、年龄与性别分层分析、模型解释及因果推断方法。

– 区分预测贡献与因果证据，为形成审慎、可信的研究结论提供依据。

• AI-driven Multistate Protein Design
– 构建整合蛋白质序列、结构、状态、状态转换及功能信息的数据基础设施。

– 面向多状态结构预测与逆向折叠，设计基准任务、数据集划分、基线方法及评估指标。

– 研发状态感知的注释、表征学习与生成式建模方法，服务多状态蛋白质设计。
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• Selective Anticancer Peptide Design
– 参与从头肽生成、选择性抗癌筛选及癌症类型预测。

– 设计补充计算实验，并支持生成候选分子的评估与验证。

开源软件与数据基础设施
• KaleProtein（v0.1.0a1，PyPI）–创始人、首席开发者

– 全面负责软件架构、功能实现、测试、文档、打包、版本管理及发布流程。

– 提供标准化的模型与数据集注册、加载接口，服务蛋白质科学研究。

– 集成可直接运行的 DrugBAN与MapDiff工作流及其配套数据集。

– 基于 GitHub Actions维护自动化测试与持续集成流程。

• PyKale（GitHub 480+ Stars；累计下载 3.4万+次）–核心贡献者、维护者
– 参与开发已纳入 PyTorch Ecosystem的多模态机器学习库。

– 开发元学习模块、测试与文档，并构建端到端癌症多组学教程。

– 参与仓库维护；基于问卷调查与半结构化访谈，推动以用户需求为导向的项目重构。

– 按提交次数计，为三位联合创始人之后的第四大贡献者。

• MuSProt –首席开发者
– 构建开放的百万级多状态蛋白质数据库。

– 开发并部署托管于 Hugging Face的网站，提供检索、可视化及数据下载功能。

– 开源可复现的数据集构建流程，涵盖数据采集与自动化注释方法。
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项目领导力
• 技术与科研项目管理

– 将生物医学问题转化为可执行的机器学习任务，并在神经病理性疼痛与帕金森病项目中负责关键方法决策。

– 统筹技术交付、合作方沟通、行动项跟踪及后续推进。

– 独立管理 KaleProtein从研发到发布的全流程。

• Bio-lab Research Assistant Hackathon Team – Team Lead; Second Place
– 搭建核心智能体系统，覆盖实验室管理、实验规划、参数计算及实时语音问答。

– 统筹并集成团队成员开发的配套工具，完成原型系统交付。

• Self-driving Protein and Materials Design Lab Hackathon Team – Team Lead; Second Place
– 带领由生物学、化学、数学、主动学习及人工智能研究人员组成的跨学科团队。

– 设计并实现需求驱动的智能体工作流，用于金属结合蛋白的设计、评估、筛选与优化。

– 牵头原型集成、演示方案设计及技术汇报。

• 参与组织活动
– Fourth Workshop on Multimodal AI，英国伦敦，2026年 6月.

– Second Mini-Hackathon on Multimodal AI，英国伦敦，2026年 6月.

– Second Multimodal AI Community Forum，英国谢菲尔德，2026年 3月.

– Third Workshop on Multimodal AI，英国伦敦，2025年 9月.

– First Mini-Hackathon on Multimodal AI，英国伦敦，2025年 9月.

– PyKale tutorial at IEEE EMBC 2025，丹麦哥本哈根，2025年 7月.

– Second Workshop on Multimodal AI，Sheffield，英国伦敦，2024年 9月.

代表性基金申请
• UK Sovereign AI Strategic Assets –共同研究者；约 £1.27M

– 提出核心构想：构建覆盖蛋白质与有机材料、可直接用于人工智能研究的基准数据集。

– 牵头完成大部分意向书撰写，并协调学术界与产业界合作伙伴的后续技术工作。

• ARIA Activation Partner –共同申请人；£6.39M
– 共同设计项目构想、技术路线及交付计划。

• UKRI Generative AI Hub –共同申请人；两项申请，各 £100K
– 牵头其中一项申请的项目构想、技术规划及文本起草。

– 参与另一项申请的项目设计。

• Innovate UK Frontier AI Benchmarking Datasets –共同申请人；两项申请，各 £750K
– 贡献技术构想与基准评测方法。

• ARIA x Encode AI Fellowship –申请人；£115K
– 独立完成以人工智能驱动多状态蛋白质设计为主题的申请方案。

学术交流、培训与专业服务
• 代表性学术报告

– “MuSProt: A Large-scale Multistate Protein Database”（Poster），Prague Protein Spring，捷克布拉格，2026年 5月。

– “State-Aware Functional Annotations for Multi-State Design of Dynamic Proteins”（Poster/Pitch），AI, Engineering Biology
and Beyond，英国布里斯托，2026年 1月。

– “Neuropathic Pain Drug-response Prediction”（Poster），MICCAI，韩国大田，2025年 9月。

– “AI for Parkinson’s Disease”（Talk），Sheffield AI Community Meeting，英国谢菲尔德，2024年 3月。

• 期刊审稿人
– IEEE Transactions on Neural Networks and Learning Systems.

– IEEE Journal of Biomedical and Health Informatics.

– Computational and Structural Biotechnology Journal.

• 会议审稿人
– International Conference on Medical Image Computing and Computer Assisted Intervention (MICCAI), 2026.

– MICCAI Workshop on Advancing Data Solutions in Medical Imaging AI (ADSMI), 2024.


